
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
31203895.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SCWPVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERVRLFLPTFPVDER~~~RAHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YAERTYVA 
24643118.f  ~~MGNSQPRNASRSRRTSQWPQGAAELGASASDHHYHQEELYQEQQQQQQQPQQEQPSSRRIQFQAHTNQPTQSHPPGDEEQPV~QSQQQQLSTWSLGSLSGGRLNWSFSGARNSFRHRNKATRKSLTSLHGSRRGKTQWHRPLTNSIF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NSHFKETSKNDLYRIDHLVA 
38091505.m  ~~MGNAASEGG~~~~~~~~~~IAYVTWTTDLAARKEAEAGNGSSKLSAG~TTHPG~~~VCSSEGRGDNIQGHWVQGWKSLWCGMGTIRSGLEELWGLQR~~~~~~~~~~~~~~~~HQCLHQELLQPAPLLLEKPQSEWPVPQFISLFLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EFPVRPVREQQELKILGLVA 
SgK494.h    MLMGFCRLEEAGLVSRSIRERNCLYNWDSRFSRERRQRLGMGAVSCRQGQHTQQGEHTRVAVPHKGGNIRGPWARGWKSLWTGLGTIRSDLEELWELRG~~~~~~~~~~~~~~~~HHYLHQESLKPAPVLVEKPLPEWPVPQFINLFLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EFPIRPIRGQQQLKILGLVA 
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENNPEEELASKQKNEESKKRQWALED~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FEIGRPLG 
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKK~~~~~~~~~~~~~~~~~GXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QNTAQLDQFDRIKTLG 
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKK~~~~~~~~~~~~~~~~~GSEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QNTAQLDQFDRIKTLG 
1omw_GPRK2  ~~MADLEAVLADVSYLMAMEKSKATPAARASKKILLPEPSIRSVMQKYLEDRGEVTFEKIFSQKLGYLLFRDFCLKHLEEAKPLVEFYEEIKKYEKLETEEERLVCSREIFDTYIMKELLACSHPFSKSAIEHVQGHLVKKQVPPDLFQPYIEEICQNLRGDVFQKFIESDKFTRFCQWKNVELNIHLTMNDFSVHRIIG 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
31203895.i  NGAFGRVYRVRDTLAGGDSRRWYALKVLQKSNIVLSDAVGQVRDEVKIQTVCGH~~HPFIVPCVDYWQDRTRLFLLSEFFGNGE~~~LFHRLKSFTSQLVQLYVAELALAIDFLHNAGIIYRDLKPENVLLDDQFHLKLIDFGLSKWLSVSSRTGTLCGTIQYM~~~~~~~APEILR~GEPYGHAVDWWALGVLACRMYT 
24643118.f  KGAFGVVFKVS~~~SKSDISQCYALKVLKKSKLIEDNSVRQIKDEADIQKVCGH~~HPFIVKQIDLWQNRHNLHILSEYVPNGE~~~LFSKITHFSIDLVRLYIGEIALALDFLHNAGIIYRDAKPENILLTEQFHIKLTDFGLSKWLKLGANTRTMCGTFKYM~~~~~~~APEILC~GEPYGHAVDWWALGVIACQMLT 
38091505.m  KGSFGTVLKVLD~~~~CAQKAVFAVKVVPKVKVLQRDTLRQCKEEVSIQRQIN~~~HPFVHSLGDSWQGKQHLFIMCSYCSMDLYS~LWSTVGWFPEDSIRLFAAELVLVLCYLHDLGIIHRDVK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GARAYTICGTLQYMGEREAKVAPEVLS~GGPYNHTADWWSLGVLLFSLAT 
SgK494.h    KGSFGTVLKVLD~~~~CTQKAVFAVKVVPKVKVLQRDTVRQCKEEVSIQRQIN~~~HPFVHSLGDSWQGKRHLFIMCSYCSTDLYS~LWSAVGCFPEASIRLFAAELVLVLCYLHDLGIMHRDVKMENILLDERGHLKLTDFGLSRHVPQGAQAYTICGTLQYM~~~~~~~APEVLS~GGPYNHAADWWSLGVLLFSLAT 
1muo_AUR1   KGKFGNVYLARE~~~~KQSKFILALKVLFKAQLEKAGVEHQLRREVEIQSHLR~~~HPNILRLYGYFHDATRVYLILEYAPLGTVYRELQKLSKFDEQRTATYITELANALSYCHSKRVIHRDIKPENLLLGSAGELKIADFGWSVHAP~SSRRTTLCGTLDYLP~~~~~~~PEMIE~GRMHDEKVDLWSLGVLCYEFLV 
1l3r_PKACa  TGSFGRVMLVKH~~~~KESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~~~FPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFXEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKRVK~~GRTWXLCGTPEYL~~~~~~~APEIIL~SKGYNKAVDWWALGVLIYEMAA 
1jlu_AMPK   TGSFGRVMLVKH~~~~KESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~~~FPFLVKLEFSFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFSEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKRVK~~GRTWXLCGTPEYL~~~~~~~APEIIL~SKGYNKAVDWWALGVLIYEMAA 
1omw_GPRK2  RGGFGEVYGCRK~~~~ADTGKMYAMKCLDKKRIKMKQGETLALNERIMLSLVSTGDCPFIVCMSYAFHTPDKLSFILDLMNGGDLHYHLSQHGVFSEADMRFYAAEIILGLEHMHNRFVVYRDLKPANILLDEHGHVRISDLGLACDFS~KKKPHASVGTHGYM~~~~~~~APEVLQKGVAYDSSADWFSLGCMLFKLLR 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
31203895.i  G~~~~~~~~~~RVSSDV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24643118.f  QKSPNIKRHLLRRRESVEPEDGLSNAPSIAQINGCLQDSDGDSEDFLPEEVQHLTHEGRDVLRKLLTIEPRQRIRSVMALQRIAIYKDYNLSSKQLLSLSPREIIARDGIR~~IYEDRHFDQLTNQCAIDAFLDF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38091505.m  G~~~~~~~~~~~KFPVAAERDHVAMLASVAHCE~~~~~~~~~~~~~~SEIPASINQELSLLLHELLCQNPLHRLRYLHHFQVHPFFRGVAFDPELLQKQPVNFVMEKQDTW~~PSPLESMSFEDFDYDLES~LVHSISIDSY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SgK494.h    G~~~~~~~~~~~KFPVAAERDHVAMLASVTHSD~~~~~~~~~~~~~~SEIPASLNQGLSLLLHELLCQNPLHRLRYLHHFQVHPFFRGVAFDPELLQKQPVNFVTETQATQ~~PSSAETMPFDDFDCDLESFLLYPIPA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1muo_AUR1   G~~~~~~~~~~~~KPPFEANTYQETYKRISRVEFT~~~~~~~~~~~~~~FPDFVTEGARDLISRLLKHNPSQRP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLREVLEHPWITANSSK~~PSNCQNKESASKQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKACa  G~~~~~~~~~~~~YPPFFADQPIQIYEKIVSGKVR~~~~~~~~~~~~~~FPSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKF~~KGPGDTSNFDDYEEEEIRVXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jlu_AMPK   G~~~~~~~~~~~~YPPFFADQPIQIYEKIVSGKVR~~~~~~~~~~~~~~FPSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKF~~KGPGDTSNFDDYEEEEIRVXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1omw_GPRK2  G~~~~~~~~~~~~HSPFRQHKTKDKHEIDRMTLTMA~~~~~~~~~~~VELPDSFSPELRSLLEGLLQRDVNRRLGCLGRGAQEVKESPFFRSLDWQMVFLQKYPPPLIPPRGEVNAADAFDIGSFDEEDTKGIKLLDSDQELYRNFPLTISERWQQEVAETVFDTINAETDRLEARKKTKNKQLGHEEDYALGKDCIMHG 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|. 
31203895.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
24643118.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
38091505.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
SgK494.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1muo_AUR1   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1l3r_PKACa  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1jlu_AMPK   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1omw_GPRK2  YMSKMGNPFLTQWQRRYFYLFPNRLEWRGEGEAPQSLLTMEEIQSVEETQIKERKCLLLKIRGGKQFVLQCDSDPELVQWKKELRDAYREAQQLVQRVPKMKNKPRAPVVELSKVPLIQRGSANGL  
 


